
Alla mjölkrastjurar i VikingGenetics är sedan 
2009 testade med GenVik® - Genomisk Selek-
tion. För lantbrukare innebär detta: 

• �Högre nivå på ungtjurarna
• �Ökat avelsframsteg för alla egenskaper
• �Särskilt värdefullt för egenskaper med låg 

arvbarhet:
	 - Juverhälsa
	 - Dotterfruktsamhet
	 - Kalvningsegenskaper
	 - Resistens mot övriga sjukdomar

Kombinerade avelsvärden 
– Blended index
Semintjurar har avelsvärden som är en kombi-
nation av genomiska tester, eventuella döttrars 
prestationer samt härstamningsinformation. 
Dessa värden är officiella och beräknas i NAV 
(Nordisk avelsvärdering) vilket gör dem jämför-
bara mellan Sverige, Finland och Danmark. 

Bättre urval
Genom att tidigare få tillgång till information 
på våra tjurar kan vi förbättra urvalsprocessen. 
Vi kan på ett bättre sätt än tidigare hitta de all-
ra bästa kalvarna i fält och erbjuda ungtjurar 
på en högre genetisk nivå. 

De allra bästa av ungtjurarna erbjuder vi i 
GenVikPLUS-sortimentet och där redovisas 
även alla avelsvärden för tjuren när de nått en 
ålder av 20 månader. Vi testar också utländska 
tjurar och får på så sätt säkrare information om 
vilka tjurar som förtjänar en plats i vårt 
avelsprogram. 

Omfattande provtagning
Vid Genomisk Selektion tas ett vävnadsprov 
med hjälp av s.k DNA-tops, på det enskilda dju-

ret och med hjälp av ca 50 000 DNA-markörer 
bestäms djurets avelsvärde för de enskilda 
egenskaperna. Därigenom kan djurets avelsvär-
de bestämmas i princip redan direkt efter föd-
seln. För lantbrukare är det möjligt att själv be-
ställa genomiska tester på sina hondjur. 

VikingGenetics genomtestar ca 1 800 Hol-
steintjurar, 2000 tjurar i VikingRed program-
met och 300 Jerseytjurar per år.

Värdet av en markör baseras på data 
från referenspopulationen
Värdet på DNA-markörerna bestäms genom 
att man markörtestar ett stort antal tjurar 
som redan har beräknade avelsvärden base-
rat på mjölkande döttrar. Alla tjurar med 
både traditionella avelsvärden och genomis-
ka tester ingår i referenspopulationen som 
fungerar som ett slags facit.

Stora perspektiv
VikingGenetics samarbetar med Foulum, 
Dansk Kvæg, Svensk Mjölk, FABA Breeding, 
NAV och de finska avelsföreningarna om en 
fortsatt utveckling av Genomisk Selektion 
till att bli ett ännu starkare avelsredskap. 

För att få tillgång till en större referens
population ingår vi också i ett internatio-
nellt Holsteinsamarbete – EuroGenomics 
tillsammans med avelsföretag från Frank-
rike, Holland, Tyskland och Spanien. På 
röda sidan samarbetar vi på motsvaran-
de sätt med norska Geno. 

Noggrann registrering av alla 
egenskaper och fortsatt avkomme-
bedömning kommer fortsatt att 
vara viktigt för att få tillförlitliga 
avelsvärden! 

Genomisk selektion – en del av 
ett effektivt avelsprogram

Ikke elementer under denne hjælpelinie!

GenVik® – Genomisk Selektion er det nye stærke 
redskab til udvælgelse af de bedste avlsdyr

– genomisk selekterede tyre  

GenVik® – Genomisk Selektion giver:
Minimum 50 procent ekstra økonomisk avls-•	
fremgang

Øget avlsfremgang især for egenskaber med •	
lav arvbarhed:

Yversundhed•	
Frugtbarhed•	
Kælvningsevne•	
Resistens mod øvrige sygdomme•	

Øget sikkerhed på samtlige delindeks i det •	
nordiske totalindeks NTM for ungtyre 

Forbedret mulighed for at minimere risikoen •	
for indavl og arvelige lidelser

Alle Holstein-ungtyre i VikingGenetics er ud-
valgt med GenVik® – Genomisk Selektion, og 
de øvrige malkeracer følger snart efter. 

Sikkerhederne på ungtyrene øges væsentligt 
ved brug af Genomisk Selektion (tabel 1). Ek-
sempelvis øges sikkerheden på avlsværdital for 
frugtbarhed fra 22% til 50-60% ved genomi-
ske avlsværdital (GAV), hvilket er tæt på sikker-
heden på avlsværditallet på en afprøvet brugs-
tyr. 
 
Den øgede sikkerhed i udvælgelsen af ungtyre 
betyder at: 

Avlsmæssigt niveau af udbudte ungtyre sti-•	
ger betydeligt.

Ungtyre og brugstyre får samme avlsmæssi-•	
ge niveau på sigt

De bedste ungtyre kan benyttes som tyre-•	
fædre. 

Hvad er Genomisk Selektion?
Ved Genomisk Selektion tages en blodprøve el-
ler vævsprøve af det enkelte dyr, og ved hjælp 
af ca. 50.000 DNA-markører bestemmes dy-
rets avlsværdi for de enkelte egenskaber. I 
princippet kan dyrets avlsværdi derved be-
stemmes allerede umiddelbart efter fødslen. 
Værdien af DNA-markørerne fastlægges ved 
at markørteste et stort antal tyre, som allerede 
har beregnede avlsværdital baseret på mal-
kende døtre.

Vi DNA-tester ca. 1.200 Holstein-tyrekalve i 
2008 og VikingGenetics forventer at udvælge 
de 200 bedste ungtyre til avlsprogrammet. 
Det betyder, at ungtyrene vil have en overle-
genhed på 12-13 NTM-enheder i forhold til 
hidtil. Antallet af testede tyrekalve og tyre-
mødre vil øges i 2009 og de følgende år. 

Store perspektiver
VikingGenetics samarbejder med Foulum, 
Dansk Kvæg, Svensk Mjölk, FABA Breeding 
NAV og de finske kvægavlsforeninger om 
fortsat udvikling af Genomisk Selektion til 
et endnu stærkere avlsredskab. 

DNA-informationen giver også mulighed 
for at inddrage nye egenskaber i avlsmå-
let.

Omhyggelig registrering af alle 
egenskaber vil fortsat være afgø-
rende for, at værdien af den 
genomiske selektion kan udnyttes 
maksimalt.

Tabel 1. Sikkerheder på avlsværdital for Holstein-tyre 
Egenskab Afstamningsværdi GAV Brugstyr *

Tid i dyrets liv - Fødsel 5 år

Ydelsesegenskaber 38% 55% 90%

Frugtbarhed 22% 56% 60%

Yversundhed 25% 50% 70%

* Traditionel afstamningsværdi indgår ikke i beregningen
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